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DrawingTracesTool (DTT) es una herramienta
grafica que permite la representacion de los
elementos genéticos asociados a la regulacion

transcripcional. Los graficos han sido
cuidadosamente disenados con el fin de que
representen la forma correcta del elemento
genetico vinculado.

RegulonDB, como l|la base de datos que
contiene informacion sobre |a regulacion
genetica, utiliza una representacion de cada
elemento genético tomando en cuenta Ia
opinion de expertos y Ila forma mas
comunmente usada en articulos.

DrawingTracesTool es una herramienta
“ stand-alone © facil de usar que permite
generar imagenes de los elementos
relacionados al DNA que participan en la
regulacion genetica (por ejemplo: gen, operon,
sitio de union, promotor, terminador, atenuador,
riboswitch y small RNA). Cada elemento u
objeto tiene propiedades que pueden ser
modificadas (color de linea, tipo de linea, color

de relleno, altura, etiquetas, tipo de letra, etc).

En su version anterior, la herramienta creaba
un grafico estatico a partir de un conjunto de
datos que el usuario introducia; en su nueva
version, se creo una libreria en javascript, que
permite crear un grafico interactivo que puede
ser visto en un navegador Web, y contiene
varias opciones para la manipulacion del
grafico generado.
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<canvas id="myCanvas" width=1343 height=452 >
Your browser doesn't support the HTML5 CANVAS
</canvas>

Importacion de Librerias

servir).

<head>
<script src="./js/jquery-1.11.1.min.Jjs"></script>
<script src="./js/jcanvas.js"></script>

<script src="./js/DrawGraphics.js"></script>

La libreria grafica puede ser
distribuida e incorporada en otras
aplicaciones y cuenta con su
documentacion en markdown.

DrawingTracesTool Result
Download zip file, view source file
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Antes de que pueda dibujar en el lienzo, es necesario crear uno. Por supuesto, <canvas> puede ser cualquier anchura/alt

También es necesario afiadir librerias necesarias a su pagina de alguna manera (por lo general un elemento <script> pus
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+drawTerminator(objectGraphic) : String
+drawPromoter(objectGraphic) : String
+drawTFBindingSite(objectGraphic) : String
+drawsRNA(objectGraphic) : String
+drawppGpp(objectGraphic) : String

+drawOperon(objectGraphic) : String
+drawGene(objectGraphic) : String
+drawBaseLine(objectGraphic) : String
+drawTitle(String) : String
+drawLegend(String) : String

| DrawGraphics

riTransparencyRange : int

+DrawGraphics()

+calculateFontSize(ObjectGraphics obg, Graphics2D pg2, int iWidth, inti ...

~sStrand : String
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+getObjectType() : String
+setObjectType(objectType : String) : void
+getIXright() : int

+setIXright(iXright : int) : void
+getlYTop() : int

+setIYTop(iYTop : int) : void
+getIYBottom() : int
+setIYBottom(iYBottom : int) : void

+calculateDegrees(int i, int Origen1X, int iOrigen1Y, int iPX1, int iP1Y1, int...
+calculateLinealDistance(int x1, int y1, int X2, int y2) : double
+combinationCase(double x1, double y1, double x2, double y2) : int
+countShortElements(String [], List shortElements) : int
+drawBaseLine(ObjectGraphic objectGraphics, Graphics2D pG2) : String
+drawCircle(ObjectGraphics objGraphics, Graphics2D pG2, String sTextAli...
+drawGene(ObjectGraphics objGraphics, Graphics2D pG2) : String
+drawGene(ObjectGraphics objGraphics, Graphics2D pG2, int iPercentArro.. .
+drawIncomplete(int xLeft, int yTop, int xRight, int yBottom, Grapchics2D...
+drawLineActivator(LineObject pLine, Graphics2D pG2) : String
+drawLineDualLine(LineObject pLine, Graphics2D pG2) : String

+g ) : String

+setSStrand(sStrand : String) : void
+getSLabelName() : String
+setSLabelName(sLabelName : String) : void
+getIXLeft() : int

+setIXLeft(iXLeft : int) : void

+drawLineUnkonw(LineObject pLine, Graphics2D pG2) : String
+drawMenbrane( ObjectGraphics objGraphics, Graphics2D pG2) : String
+drawOperon(ObjectGraphics objGraphics, Graphics2D pG2) : String
+drawLineRepresor(LineObject pLine, Graphics2D pG2) : String
+drawPromoter(LineObject pPromoterm Graphics2D pG2) : String

+drawPromoter(ObjectGraphics objGraphics, Graphics2D pG2, int HeadWi...
+drawRibositch(ObjectGraphics objGraphics, Graphics2D pG2) : String
+drawRiboswitchTyped(ObjectGraphics objGraphics, Graphics2D pG2) : St...
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La herramienta DrawingGraphics tiene como objetivo dibujar los elementos que participan en la regulacién transcripcional. Los
elementos son: DNA, Gene, Sitios de unién, Promotor, Terminador, Atenuadores (transcripcional y traduccional), Riboswj
small RNA, Operony la regulacién por ppGpp. La etiqueta <canvas> es un elemento en el cual permite dibujar formas, c4
imagenes y otros dibujos sobre un elemento en blanco [lamado el lienzo. En este caso nosotros dibujaremos genes.
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DrawingTracesTool is a user-friendly tool allowing generating images of elements related t

gene, operon, binding site, promoter, terminator, attenuator, riboswitch and small RNA).

Select data source

© RegulonDB data

Absolute genome left position (1-4639676)

Absolute genome right position (1-4639676)
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Covered (Draw only the elements that are completely contained in the selected range).
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Powered By Visual Paradigm Community Edition FcolLabelColor : Color
-coLineColor : Color
-coObjectColor : Color
~fLineType : float[]

~fLineWidth : float

~iFirLabel : int

~iHeight : int

-iLabelSize : int

~iLabelStyle : int

riLeftPosition : int
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-sDependence : String

-sHref : String
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~sLabelFont : String
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~sStrand : String

-sToolTip : String

+getColLabelColor() : Color
+setColLabelColor(colLabelColor : Color) : void
+getCoLineColor() : Color
+setCoLineColor(coLineColor : Color) : void
+getCoObjectColor() : Color
+setCoObjectColor(coObjectColor : Color) : void
+getFLineType() : float []
+setFLineType(fLineType : float []) : void
+getFLineWidth() : float
+setFLineWidth(fLineWidth : float) : void
+getiFirLabel() : int

+setiFirLabel(iFirLabel : int) : void
+getiHeight() : int

+setiHeight(iHeight : int) : void
+getiLabelSize() : int
+setiLabelSize(iLabelSize : int) : void
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DrawGraphics Positions : DrawArrows
-utilities : Utilities -objectType : String XS !nt[]
+DrawGraphics() -iXLeft : int Fys @ int[]
+drawRiboswitch(objectGraphic) : String -iXright : int +DrawArrows()
+drawTranscripti j ic) : String -YTop : int +DrawArrows(Graphics2D g)
+drawTranslationalAttenuator(objectGraphic) : String -iYBottom : int +getXs() : int []

+setXs(xs : int []) : void

+getYs() : int []

+setYs(ys : int []) : void
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Método de invocacion javascript

Ejemplo
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~objectType : String
-iXLeft : int

-iXright : int

-iYTop : int
-iYBottom : int
~sStrand : String

sl : String

+getObjectType() : String
+setObjectType(objectType : String) : void
+getIXright() : int

+setIXright(iXright : int) : void
+getIYTop() : int

+setIYTop(iYTop : int) : void
+getIYBottom() : int
+setIYBottom(iYBottom : int) : void
+getSStrand() : String
+setSStrand(sStrand : String) : void
+getSLabelName() : String
+setSLabelName(sLabelName : String) : void
+getIXLeft() : int

+setIXLeft(iXLeft : int) : void

LineObject

-bColorDefault : boolean

~cActivatorColor : Color

-cDualColor : Color

~cRepressorColor : Color

-cUnknowColor : Color

it tint

+getBColorDefault() : boolean
+setBColorDefault(bColorDefault : boolean) : void
+getCActivatorColor() : Color
+setCActivatorColor(cActivatorColor : Color) : void
+getCDualColor() : Color
+setCDualColor(cDualColor : Color) : void
+getCRepressorColor() : Color
+setCRepressorColor(cRepressorColor : Color) : void
+getCUnknowColor() : Color

DrawGraphics

-iTransparencyRange : int

+DrawGraphics()
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relleno tanto como los colores de la linea y el grosor del perimetro.

Bioldgica

Representacion grafica del Gene (flecha basada en 7 puntos), contiene el nombre del mismo y se le asigna los valores de color de

Un gen es el segmento de ADN implicado en la produccién de una cadena de polipéptido o ARN estable; que incluye las regiones
anteriores y posteriores a la region codificante (lider y remolque).

Método de invocacion javascript

function drawGene (r, g, b, border, rLine, gLine, bLine, pxl, pyl, px2, py2, px3, py3, px4, p
v4, px5, py5, px6, py6, px7, py7, stroke, name, pxName, pyName, Tooltip, link)

Parametros:

{int} — rcomponente rojo en el rango de 0-255 en el espacio RGB del Gene.
{int} — gcomponente verde en el rango de 0-255 en el espacio RGB del Gene.
{int} — b componente azul en el rango de 0-255 en el espacio RGB del Gene.

{int+1 — harder ancha del contarno del Gene_

+calculateFontSize(ObjectGraphics obg, Graphics2D pg2, int iWidth, int i ...
+calculateDegrees(int i, int Origen1X, int iOrigen1Y, int iPX1, int iP1Y1, int...
+calculateLinealDistance(int x1, int y1, int x2, int y2) : double
+combinationCase(double x1, double y1, double x2, double y2) : int
+countShortElements(String [], List shortElements) : int
+drawBaseLine(ObjectGraphic objectGraphics, Graphics2D pG2) : String
+drawCircle(ObjectGraphics objGraphics, Graphics2D pG2, String sTextAli...
+drawGene(ObjectGraphics objGraphics, Graphics2D pG2) : String
+drawGene(ObjectGraphics objGraphics, Graphics2D pG2, int iPercentArro...
+drawIncomplete(int xLeft, int yTop, int xRight, int yBottom, Grapchics2D...
+drawLineActivator(LineObject pLine, Graphics2D pG2) : String
+drawLineDualLine(LineObject pLine, Graphics2D pG2) : String
+drawLineUnkonw(LineObject pLine, Graphics2D pG2) : String
+drawMenbrane(ObjectGraphics objGraphics, Graphics2D pG2) : String
+drawOperon(ObjectGraphics objGraphics, Graphics2D pG2) : String
+drawLineRepresor(LineObject pLine, Graphics2D pG2) : String
+drawPromoter(LineObject pPromoterm Graphics2D pG2) : String
+drawPromoter(ObjectGraphics objGraphics, Graphics2D pG2, int HeadWi...
+drawRibositch(ObjectGraphics objGraphics, Graphics2D pG2) : String
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DTT esta disponible en el portal Web de
RegulonDB (regulondb.ccg.unam.mx
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